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Vorwort

Vorwort V

Seit tiber hundert Jahren verfiigt die Menschheit {iber anti-
mikrobielle Wirkstoffe zur Behandlung von Infektions-
krankheiten, seit tiber hundert Millionen Jahren verfiigen
Mikroorganismen iiber Gene fiir Resistenz gegen Antibio-
tika. Nach anfanglich groflen Therapieerfolgen stellen heut-
zutage hoch multiresistente Bakterien eine der grofiten
Bedrohungen fiir die Weltgesundheit dar, und neue Wirk-
stoffe sind kurzfristig nicht in Sicht.

Mit diesen einleitenden Sitzen wurde das Programm
einer 6ffentlichen Vorlesungsreihe des Fachbereichs Chemie
der Universitdit Hamburg im Sommersemester 2017 der
interessierten Offentlichkeit vorgestellt. Mit insgesamt vier-
zehn Vortrigen von Wissenschaftlerinnen und Wissen-
schaftlern aus dem Gebiet der Antibiotikaforschung wurden
alle relevanten Aspekte des vielschichtigen Themenkomple-
xes ,,Antibiotikaresistenz® einem breiten Publikum vorge-
stellt.

In der vorliegenden Veroffentlichung aus der Reihe
»Update Pharmazie® liegen nun zwolf dieser Beitrage in
einer fiir das pharmazeutische Fachpublikum noch einmal
aktualisierten und iiberarbeiteten Form vor. Herausgeber
sowie Autorinnen und Autoren verkniipfen mit der Verof-
fentlichung den Wunsch, in verschiedenen pharmazeuti-
schen Feldern titige Apotheker und Vertreter anderer Heil-
berufe iiber die aktuelle Problematik der Antibiotikaresis-
tenz breit gefachert zu informieren, aber auch ein besseres
Verstdndnis der Mechanismen der Entstehung und Verbrei-
tung antibiotikaresistenter Keime zu vermitteln, zum einen
fir die erfolgreiche Anwendung bekannter, zum anderen
aber auch als wichtige Grundlage fiir die Entwicklung neuer,
wirksamerer antibiotischer Arzneistoffe.

Hamburg im September 2018 Prof. Dr. Peter Heisig




Meinem akademischen Lehrer Prof. Dr. Bernd Wiedemann in Dankbarkeit gewidmet.
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